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Niveau I

Aufgabe 1: Suffix Trees
Erstellen sie den Suffixbaum fiir den Text 7’1 = BIOINFORMATIK.

a) Beschreiben sie kurz, wie sie das Suchwort P = I im Suffixbaum finden.
b) Begriinden Sie, ob ein Suffix Tree fiir folgende Texte ohne ein einmaliges Sonderzeichen
moglich ist: T2 = TRANSFERASE, 7’3 = ISOHEPTAN und 74 = HASKELL.

Aufgabe 2: Suffix Arrays
Erstellen sie das Suffix Array zum Text 7’5 = LUNUNU :
suftabl[i] | t[suftabli]]

S| OY = W N | O =

a) Finden sie alle Vorkommen des Patterns P = UN in diesem Suffix Array mit Hilfe der
MLR-Heuristik.
b) Bestimmen Sie den den lep-Wert von suftab[1] und suftab[5].



Niveau II

Aufgabe 3: Erstellung von Suffixarrays

a) Uberlegen Sie sich einen Algorithmus, der einen Suffixbaum in einen Suffixarray
umwandelt.

b) Welche Laufzeit hat Thr Algorithmus?




